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CARACTERIZACIÓN MOLECULAR DE LA BIODIVERSIDAD DE LA CABAÑA APÍCOLA DE LA PROVINCIA DE ALBACETE

RESUMEN

En este trabajo se ha estudiado la biodiversidad molecular de colmenas 
de la abeja de la miel (Apis mellifera iberiensis) situadas en la provincia de 
Albacete. Para ello se tomaron muestras de abejas obreras de colmenas distri-
buidas por toda la provincia. Estas muestras fueron caracterizadas mediante 
el análisis de un fragmento de la molécula del ADN mitocondrial (ADNmt) 
que permite determinar el linaje evolutivo al que pertenecen las colmenas 
y el tipo de ADNmt o haplotipo que portan. Como resultado se ha obtenido 
que las abejas de Albacete pertenecen en su mayoría al linaje evolutivo con 
herencia africana (80%) y que presentan, con una gran frecuencia, el haploti-
po más abundante en las abejas del sur peninsular (A2, 63%). Por otro lado, 
se ha detectado una colmena con un haplotipo (C1) correspondiente a otras 
subespecies europeas. Este hecho indica que se están introduciendo reinas 
de otras procedencias aunque con una frecuencia muy reducida. Estos datos 
han servido para completar el mapa peninsular de distribución de los linajes 
evolutivos y haplotipos en las abejas ibéricas.
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ABSTRACT

In this work we have studied the molecular biodiversity of honey bee 
(Apis mellifera iberiensis) colonies located in the province of Albacete. For 
this purpose, samples of honey bee workers were taken from colonies located 
throughout the province. These samples were characterized by analyzing a 
fragment of the mitochondrial DNA molecule (mtDNA). Such analysis allows 
to distinguish the evolutionary lineage that the colonies belong to and the type 
of mtDNA or haplotype bear by them. The results demonstrated that honey 
bees from Albacete belong mostly to the African evolutionary lineage (80%). 
These samples presented a high frequency of a particular type of mitochon-
drial molecule (or haplotype) most abundant in southern peninsular bees (A2, 
63%). On the other hand, it has been detected a colony with a haplotype (C1) 
corresponding to European subspecies. This suggests that honey bee queens 
are being introduced from other sources but with a very low frequency. These 
data were used to complete the distribution map of peninsular evolutionary 
lineages and haplotypes in the Iberian honey bees.

Key words: honey bee, Albacete, molecular characterization, mitochondrial 
DNA, evolutionary lineages.

Biblioteca Digital de Albacete «Tomás Navarro Tomás»


