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ron en un termociclador a 37 °C durante 22 horas. Los fragmentos resultantes 
se visualizaron con luz ultravioleta en geles de agarosa Nusieve® al 4 % 
teñidos con bromuro de etidio. 

La determinación del haplotipo presente en cada muestra se basa en la 
combinación de los dos tipos de secuencias presentes en la región intergénica 
(P o P0, diferente número de Q) y la posición variable de las secuencias dianas 
de la enzima DraI.

1.4. ANÁLISIS ESTADÍSTICOS

Mediante el uso de hojas Excel® se han realizado estimaciones de las 
frecuencias de cada linaje evolutivo y de cada haplotipo por localidades de 
muestreo. Para obtener los valores de diversidad génica (heterocigosidad es-
perada) y de la varianza molecular se usó el programa GenAlex 6 (Peakall y 
Smouse 2006).

Los datos se han incorporado a los ya existentes para completar el mapa 
de distribución de linajes y haplotipos en las poblaciones de abejas de la pe-
nínsula Ibérica. 

2. RESULTADOS

Tras realizar los contactos con los apicultores se tomaron muestras de 
un total de nueve localidades distribuidas por toda la provincia, pero princi-
palmente en el extremo sur, donde la concentración de colmenas es mayor 
según los datos aportados por la técnico de la Asociación de Apicultores. De 
Munera se tomaron muestras de dos apiarios distintos (Fig. 2). 

Fig. 2.- 
Localización 
geográfica de 
los apiarios 
muestreados 
en la provincia 
de Albacete.
Mapa obtenido 
de Google 
Earth®. 
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